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Научное мировоззрение, 
проникнутое 
естествознанием и 
математикой, есть 
величайшая сила не 
только настоящего, но и 
будущего.  
- В. И. Вернадский  
 

Наши новости 
21 октября в выставочном зале ГГУ прошел отборочный этап республиканского конкурса 
ОО «БРСМ» «Студент года». За почетное звание в этот раз сражались 4 представительни-
цы прекрасного пола: Анна Шевцова (экономический факультет), Кристина Осадчая 
(факультет иностранных языков), Анастасия Кузнецова (юридический факультет) и Елена 
Конанкова (биологический факультет). Программа включала в себя четыре конкурсных ис-
пытания: визитку, конкурс ораторского мастерства, интеллектуальный конкурс и творческий 
номер. Оценивали ребят члены жюри: второй секретарь областного комитета «БРСМ» 
Юлия Липовская, выпускник ГГУ, студент года 2017 Николай Литовкин, начальник ОМИ ГГУ 
Дмитрий Тарасов, корреспондент ИАО ГГУ Андрей Великий, заместитель председателя 
профсоюзного комитета студентов Татьяна Климова. Борьба между девушками разыгра-
лась нешуточная: члены жюри долго не могли определиться с победителем. Каждая участ-
ница в полной мере продемонстрировала свои таланты. Наибольшее количество баллов, а 
также звание «Студент года 2020» ГГУ имени Франциска Скорины получила студентка эко-
номического факультета Анна Шевцова. Обаяние студентки юридического факультета Ана-
стасии Кузнецовой произвело неизгладимое впечатление на членов жюри: второй секре-
тарь областного комитета «БРСМ» Юлия Липовская предложила девушке подать заявку 
для участия в областном этапе конкурса. Таким образом, наш университет будут представ-
лять сразу две участницы. Всем конкурсанткам были вручены подарки от ПО ОО «БРСМ». 
Мы поздравляем девушек и желаем им дальнейших побед! 
 
 



 

 

Генетическая наслед-
ственность некоторых 
людей от неандерталь-
цев может повысить 
риск развития тяже-
лой формы COVID-19 . 
Ранее было обнаружено, 
что участок ДНК на 
хромосоме 3 человека 
связан с повышенным 
риском развития тяже-
лого заболевания в ре-
зультате коронавирус-
ной инфекции и госпи-
тализации. Некоторые 
генетические реликвии, 
переданные после скре-
щивания людей с неан-
дертальцами более 
50000 лет назад, влия-
ют на функцию иммун-
ной системы и другие 
аспекты здоровья чело-
века даже сегодня. По-
этому исследователи ре-
шили посмотреть, раз-
деляют ли неандерталь-
цы и денисовцы опасное 
изменение в хромосоме. 
«Я был очень удивлен 
увидеть, что генетиче-
ские варианты были в 
точности такими же, 
как у неандертальцев, — 
говорит эволюционный 
генетик Хьюго Зеберг из 

Института эволюци-
онной антропологии 
Макса Планка в Лейп-
циге (Германия) и Каро-
линского института в 
Стокгольме. 
Новое исследование по-
казало, что около поло-
вины людей, чьи предки 
происходят из Южной 
Азии, в частности из 
Бангладеш, и около 16 
процентов людей в Ев-
ропе сегодня несут 
часть генотипа неан-
дертальцев. 
Рискованная ДНК была 
идентифицирована как 
опасная зона для 
COVID-19 в исследова-
ниях общегеномных ас-
социаций, или GWAS, в 
которых используются 
статистические мето-
ды для поиска генети-
ческих вариантов, ко-
торые чаще появляют-
ся у людей с определен-
ным заболеванием, чем 
у людей без него. В 
этом случае сравнение 
проводилось между 
людьми, у которых 
есть более легкие фор-
мы COVID-19, и людь-
ми, которым требова-
лась госпитализация. 
Этот участок хромо-
сомы 3 содержит не-
сколько генетических 
вариантов, которые 
почти всегда наследу-

ются вместе, образуя 
блок, известный как 
гаплотип. Эти вариан-
ты не обязательно яв-
ляются генетическими 
изменениями, которые 
приводят к более серь-
езным заболеваниям, но 
они указывают на то, 
что один или несколько 
генов в регионе могут 
быть ответственны за 
повышение восприим-
чивости к коронавиру-
су. Зеберг говорит, что 
исследователи работа-
ют над тем, чтобы вы-
яснить, какие гены в 
регионе могут способ-
ствовать восприимчи-
вости. 
Из 13 генетических ва-
риантов, составляю-
щих рискованный гап-
лотип, 11 были обнару-
жены в ДНК 50 000-
летнего неандертальца 
из пещеры Виндия в 
Хорватии, а три были 
общими с двумя неан-
дертальцами из Горно-
го Алтая в России. Де-
нисовцы же этих вари-
антов не несли. 
Хотя большинство не-
африканцев несут неко-
торую ДНК неандер-
тальцев как пережи-
ток древнего скрещива-
ния, наследование гап-
лотипа восприимчиво-
сти к COVID-19 было 
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неоднородным. Гапло-
тип не передавался в 
Восточной Азии, но 
люди южноазиатско-
го происхождения с 
большей вероятно-
стью несли наследие 
неандертальцев. Око-
ло 63 процентов лю-
дей в Бангладеш име-
ют по крайней мере 
одну копию гаплоти-
па, связанного с забо-
леванием, а 13 про-
центов имеют две ко-
пии (одну от матери 
и одну от отца). По 
их мнению, ДНК неан-
дертальцев может 
частично отвечать 
за рост смертности 
от коронавирусной 
инфекции. Например, 
люди бангладешского 
происхождения, про-
живающие в Соеди-
ненном Королевстве, 
в два раза чаще уми-
рают от COVID-19, 
чем население в целом. 
Это может указы-
вать на то, что на 
протяжении истории 
гаплотипа действова-
ли разные эволюцион-
ные факторы, гово-
рит Тони Капра, эво-
люционный генетик из 
Калифорнийского уни-
верситета в Сан-
Франциско. «Это 
важный урок о гене-

тической изменчиво-
сти; то, что хорошо в 
одном месте, может 
быть плохим в другом». 
В Бангладеш гаплотип, 
возможно, дал людям 
эволюционное преиму-
щество в борьбе с дру-
гими патогенами, та-
кими как холера, что 
позволило увеличить 
его частоту, предпола-
гает Зеберг. В Восточ-
ной Азии это могло 
быть эволюционным 
недостатком при лече-
нии других болезней, 
что привело к его упад-
ку. 
Результаты не означа-
ют, что наличие ДНК 
неандертальцев приве-
дет к серьезным забо-
леваниям людей или 
что ее отсутствие за-
щитит людей. Жители 
Восточной Азии обыч-
но имеют больше ДНК 
неандертальцев, чем 
другие группы, но не 
унаследовали эту рис-
кованную семейную ре-
ликвию. Тем не менее 
тысячи людей в Китае 
и других частях Во-
сточной Азии умерли 
от COVID-19. С другой 
стороны, у людей аф-
риканского происхож-
дения практически нет 
ДНК неандертальцев, 
но чернокожие амери-

канцы относятся к 
тем, кто подвержен 
наибольшему риску 
смерти от COVID-19, 
часто по причинам, ко-
торые могут не иметь 
ничего общего с их ге-
нами. 
Капра подчеркивает, 
что «в случае COVID-
19 важен генетический 
компонент, но социаль-
ные и другие факторы 
окружающей среды го-
раздо более важны для 
определения риска и се-
рьезности». Например, 
одним из самых боль-
ших факторов риска 
является возраст: де-
ти младшего возраста 
подвергаются наимень-
шему риску, а пожилые 
люди с гораздо большей 
вероятностью попадут 
в больницу или умрут 
при заражении COVID-
19. 
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1. Явление преимущества класса гетерозигот по сравнению с возмож-
ными для данного гена и аллелей классами гомозигот.  
2. Явление множественного действия гена. Выражается в способности 
одного гена влиять на несколько фенотипических признаков.  
3.  Особый тип взаимодействия генных аллелей, в котором более сла-
бый рецессивный признак не может быть полностью подавлен доми-
нантным.  
4. Вид взаимодействия неаллельных генов, доминантные аллели кото-
рых при совместном сочетании в генотипе обусловливают новое фено-
типическое проявление признаков.  
5. Линейный полимер, состоящий из пятиуглеродного сахара — рибо-
зы, остатка фосфорной кислоты и азотистого основания.  


