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о существую.   

Наши новости 
1 сентября 2018 года в учреждении образования «Гомельский государственный университет имени Фран-

циска Скорины» состоялась торжественная линейка, посвящённая началу нового учебного года. Право 

открыть мероприятие по праву было предоставлено ректору университета, доктору физико-

математических наук, доценту Сергею Хахомову. На мероприятии присутствовали заместитель Премьер-

министра Республики Беларусь Игорь Ляшенко, заместитель председателя Гомельского областного испол-

нительного комитета Андрей Конюшко, директор ОАО  «Гомельский химический завод» Дмитрий Черня-

ков, заместитель генерального директора ГПО «Белоруснефть» Сергей Каморников, исполняющий обязан-

ности заместителя генерального директора по экономике ОАО «Гомельтранснефть Дружба»  Виктор Тере-

щенко и другие почётные гости. В новом учебном году ГГУ распахнул свои двери более чем для восьми 

тысяч студентов, но самым незабываемым станет этот день именно для первокурсников, которые успешно 

выдержали вступительные испытания. Перед ними открывается самая счастливая студенческая пора. − С 

сегодняшнего дня перед вами открываются двери в безграничный мир возможностей. Своим трудом вы 

заслужили право стать студентами одного из лучших высших учебных заведений страны – Гомельского 

государственного университета имени Франциска Скорины. Здесь вы раскроетесь как личности, твердо 

определитесь со своими жизненными целями, ощутите гордость от первых серьезных успехов и побед, − 

сказал заместитель премьер-министра Беларуси Игорь Ляшенко. Традиционно студентам первого курса 

были вручены символический студенческий билет и ключ знаний, кроме того, в театрализованной поста-

новке было передано напутствие следующим поколениям от самого Франциска Скорины. После линейки 

состоялась встреча Игоря Ляшенко со студентами и профессорско-преподавательским составом экономиче-

ского факультета. На встрече шла речь об инновациях в экономике, приоритетах развития отдельных от-

раслей, взаимодействии вузов и предприятий, подготовке высококвалифицированных специалистов. 



 

 

Команда исследовате-
лей обнаружила, что 
нуклеосомы могут 
ингибировать эффек-
тивность расщепле-
ния CRISPR/Cas9. В 
своей работе ученые 
описали испытания 
техники для редакти-
рования генов на 
дрожжах, а также их 
результаты. 
Техника по редакти-
рованию генов CRIS-
PR/Cas9 использует 
РНК для обнаруже-
ния и удаления сег-
ментов ДНК. Но что 
происходит, если це-
левой сегмент — 
часть нуклеосомы? В 
более раннем иссле-
довании ученые пред-
полагали, что в таких 
случаях снижается 
эффективность рас-
щепления. В новой 
работе исследователи 
из Университета Юты 
обнаружили, что ис-
пользование CRIS-
PR/Cas9 действитель-
но малоэффективно 
при применении на 
нуклеосомах. Работа 
была опубликована в 
журна-
ле National Academy o

f Sciences. 
Нити ДНК очень ма-
ленькие, но длин-
ные: если их вытя-
нуть, они достигают 
около двух метров в 
длину. Клетки обла-
дают механизмами, 
которые помогают 
упаковать ДНК в их 
ядра. Этот механизм 
сворачивает нити в 
комки вокруг отдель-
ных белков. Такие 
свернутые комки из-
вестны как нукле-
осомы. Следуя логи-
ке, у техники по ре-
дактированию ДНК 
могут возникнуть 
сложности из-за про-
блем с доступом. 
Другие исследовате-
ли предполагали 
наличие таких про-
блем, но не изучали 
их. Теперь же уче-
ные реши-
ли выяснить раз и 
навсегда, будет ли 
техника CRIS-
PR/Cas9 также эф-
фективна на нитях, 
являющихся частью 
нуклеосом, как и на 
обычных нитях 
ДНК. 
Они испытали техни

ку CRISPR/Cas9 на 
различных направля-
ющих РНК живых 
дрожжей, что позво-
лило редактировать 
разные целевые 
участки. Однако 
лишь некоторые из 
них были нуклеосо-
мами. 
Исследователи сооб-
щают, что эффектив-
ность расщепления в 
нуклеосомах была 
намного ниже, чем 
на других участках. 
Они так-
же обнаружили, что 
при использовании 
техники, известной 
как «цинковые паль-
цы», таких измене-
ний не наблюдалось. 
Группа предполага-
ет, что для большей 
эффективности ис-
пытания техники по 
редактированию ге-
нов должны начи-
наться с нуклеосом. 
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http://dx.doi.org/10.1073/pnas.1810062115
http://sci-dig.ru/medicine/sovet-po-etike-velikobritanii-priznal-geneticheskuyu-modifikatsiyu-mladentsev-eticheski-priemlemoy/
https://naked-science.ru/article/sci/issledovanie-pokazalo-chto-crispr-ne


 

 

Полный список генов, 

составляющих человече-

скую ДНК, был бы од-

ним из самых полезных 

инструментов в руках 

ученых, в первую оче-

редь биологов и меди-

ков. Но несмотря на то 

что проект «Геном чело-

века» завершили 17 лет 

назад, у ученых до сих 

пор нет единого мнения 

даже о количестве генов, 

не говоря уже о едином 

исчерпывающем списке. 

Очередную попытку 

оценить количество ге-

нов и каталогизировать 

их предприняла группа 

американских биологов, 

и новый результат в пол-

тора-два раза превзошел 

предыдущие оценки. 
В 1990 году, когда стар-
товал проект «Геном че-
ловека» (HGP), предпо-
лагалось, что в челове-
ческой ДНК содержится 
около 100 тысяч генов. 
В 2001-м были опубли-
кованы результаты HGP 
и аналогичного проекта 
Крейга Вентера и его 
компании Celera Corpo-
ration; в первой статье 
шла речь о 31 тысяче, во 
второй — о 26 588 ге-
нах, кодирующих белки. 
В последовавшей через 
три года статье HGP го-
ворилось уже о 24 тыся-
чах генов. База данных, 
созданная участниками 
проекта Ensembl, в са-
мой актуальной версии 

(34d) содержит информа-
цию о 22 298 кодирующих 
белки генах и их 34 214 
транскриптах. 
Пополнением и редакти-
рованием списка генов че-
ловека занимаются всего 
две организации: уже упо-
мянутый проект Европей-
ского института биоин-
форматики и Института 
Сенгера Ensembl/Gencode 
и Национальный центр 
биотехнологической ин-
формации США, ведущий 
базу данных RefSeq. Меж-
ду этими каталогами су-
ществуют сотни расхож-
дений и в том, что касает-
ся кодирующих белки ге-
нов, и в описании длин-
ных некодирующих РНК; 
есть разница и в типоло-
гии генов. Кроме того, оба 
каталога постоянно об-
новляются: только за про-
шедший год в Gencode 
внесли и удалили из него 
несколько сотен генов. 

Появление в 2008 году 

технологии секвенирова-

ния РНК заставило биоло-

гов пересмотреть опреде-

ление гена: сейчас многие 

специалисты склонны 

считать геном и последо-

вательность нуклеотидов, 

кодирующую РНК, на ко-

торой не синтезируется 

белок, но которая сама 

участвует в метаболизме. 

С учетом таких последо-

вательностей число генов 

в геноме человека может 

быть значительно больше, 

чем двадцать и даже трид-

цать тысяч. 
В 2017 году группа иссле-
дователей под руковод-
ством Стивена Зальцберга 
(Steven Salzberg), специа-
листа по статистическим 
методам в биологии в Ин-
ституте Джонса Хопкин-
са, начала работу над но-
вым каталогом человече-
ских генов. Для этого уче-
ные обработали результа-
ты почти 10 тысяч экспе-
риментов по секвенирова-
нию РНК из образцов 31 
вида тканей человеческо-
го тела. В новой базе дан-
ных оказалось 43 162 ге-
на, из которых 21 306 ко-
дируют белки, а 21 тысяча 
— нет. В каталог вошли 
почти пять тысяч новых 
генов и 30 миллионов но-
вых вариантов транскрип-
тов, большая часть из ко-
торых, по мнению авторов 
работы, не принимает уча-
стия ни в каких процессах 
жизнедеятельности; про-
цесс чтения ДНК в клетке 
оказался очень 
«шумным». Препринт ста-
тьи с этими результатами 
выложен в репозито-
рии bioRxiv; в конце авгу-
ста Зальцберг опублико-
вал в BMC Biology статью, 
в которой рассказал о ра-
боте. 

Группа Зальцберга не счи-

тает свои результаты 

окончательными; недавно 

каталог получил первое 

обновление — и их пред-

видится еще много. 
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https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9F%D1%80%D0%BE%D0%B5%D0%BA%D1%82_%C2%AB%D0%93%D0%B5%D0%BD%D0%BE%D0%BC_%D1%87%D0%B5%D0%BB%D0%BE%D0%B2%D0%B5%D0%BA%D0%B0%C2%BB
https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9F%D1%80%D0%BE%D0%B5%D0%BA%D1%82_%C2%AB%D0%93%D0%B5%D0%BD%D0%BE%D0%BC_%D1%87%D0%B5%D0%BB%D0%BE%D0%B2%D0%B5%D0%BA%D0%B0%C2%BB
https://ru.wikipedia.org/wiki/Celera_Corporation
https://ru.wikipedia.org/wiki/Celera_Corporation
https://www.biorxiv.org/content/early/2018/05/29/332825
https://bmcbiol.biomedcentral.com/articles/10.1186/s12915-018-0564-x#CR4
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