3.3 Тестовые задания по дисциплине «Молекулярная диагностика»
::001::Явление трансформации открыл

~Г. Мендель в 1900 г.

~Дж. Уотсон в 1953 г.

~Г. Мёллер в 1927 г.

~Э. Тейтум в 1941 г.

~Ф. Гриффитс в 1928 г.

::002::Вирулентный штамм - это штамм, от которого организм

~погибает

~приобретает новый признак

~выздоравливает

~становится устойчивым к патогенам

~остается жив

::003::Streptococcus pneumonia - это

~штамм вызывающий заболевание грипп

~штамм вызывающий заболевание туберкулез

~штамм вызывающий заболевание пневманию

~штамм вызывающий заболевание оспу

~безвредный вирус, не вызывающий заболевание

::004::Трансформирующим фактором является

~РНК

~моносахарид

~белок

~ДНК

~бактерия

::005::Дезоксирибонуклеиновая кислота

~фактор транскрипции

~носитель наследственной информации

~компонент белка

~компонент цитоплазматической мембраны

~инактивирующий фермент

::006::«Нуклеин»

~полисахарид

~липид

~синоним слова «ядро»

~нуклеиновая кислота

~фосфолипид

::007::В состав ДНК входит

~один дезоксирибонуклеотид

~два дезоксирибонуклеотида

~три дезоксирибонуклеотида

~четыре дезоксирибонуклеотида

~пять дезоксирибонуклеотидов

::008:: Мономерами молекул нуклеиновых кислот являются

~нуклеозиды

~нуклеотиды

~полинуклеотиды

~азотистые основания

~аминокислоты

::009::Аденин, гуанин

~пуриновые основания

~остатки фосфорной кислоты

~мономеры белков

~компоненты полисахаридов

~пиримидиновые основания

::010::Цитозин, тимин

~компоненты полисахаридов

~пуриновые основания

~пиримидиновые основания

~мономеры белков

~остатки фосфорной кислоты

::011:: Нуклеотид – это мономер

~белков

~нуклеиновых кислот

~жиров

~углеводов

~сахаров

::012::Дезоксирибоза – это

~азотистое основание ДНК

~мономер белка

~совокупность азотистого основания, углевода и фосфорной кислоты

~углеводный компонент ДНК

~мономер РНК

::013::Рибоза – это

~мономер белка

~азотистое основание ДНК

~мономер ДНК

~углеводный компонент РНК

~совокупность азотистого основания, углевода и фосфорной кислоты

::014::Рибонуклеиновая кислота (РНК)

~нуклеиновая кислота, которая в качестве углевода содержит рибозу

~полимер, состоящий из трех дезоксирибонуклеотидов

~мономер, состоящий из двух цепочек дезоксирибонуклеотидов

~молекула, которая в качестве углевода содержит глюкозу

~молекула, которая в качестве углевода содержит дезоксирибозу

::015:: К нуклеиновым кислотам относятся

~ДНК, РНК, АТФ

~глицин, валин, триптофан

~сахароза, глюкоза

~фибрин, миозин

~холестерин, фосфолипиды

::016:: Модель вторичной структуры молекулы ДНК предложили

~Шлейден и Шванн

~Мендель и Морган

~Уотсон и Крик

~Дарвин и Уоллес

~Чайковский и Моцарт

::017::Принцип комплементарности

~А-Г и У-Ц

~А-У или Т-Ц

~А-Т и Г-Ц

~А-Ц и Т-Г

~А-Г и Т-Ц

::018:: Репликация – это

~ синтез РНК на ДНК-матрице

~ удвоение цепи ДНК

~ синтез белка на матрице и-РНК

~ процесс возникновения мутаций

~ синтез АТФ

::019:: Этапы репликации

~инициация и элонгация

~элонгация и терминация

~инициация и терминация

~инициация, элонгация и терминация

~инициация, элонгация и гибридизация

::020::Точка инициации (ori)

~место прикрепления рестриктазы

~место разрезания ДНК рестриктазой

~место начала репликации молекул ДНК

~место сшивания ДНК лигазой

~место окончания репликации молекул ДНК

::021::Репликационная вилка

~столовый прибор

~визуальное изображение процесса транскрипции

~визуальное изображение процесса трансляции

~визуальное изображение процесса репарации

~Y-образный участок ДНК при репликации

::022::Геликаза

~не позволяет одноцепочечным участками ДНК вновь соединиться 

~соединяет одноцепочечные участки ДНК в двойную спираль

~фермент, который разъединяет цепи ДНК

~снимает возникающую суперскрученность и напряжение в нераскрученной части ДНК репликационной вилки (ДНК-гираза у прокариот)

~мутаген, под влиянием которого цепи ДНК разрываются

::023::Белки SSB

~не позволяют одноцепочечным участками ДНК вновь соединиться 

~соединяют одноцепочечные участки ДНК в двойную спираль

~ферменты, под влиянием которых цепи ДНК разъединяются 

~снимают возникающую суперскрученность в нераскрученной части ДНК 

~мутагены, под влиянием которых цепи ДНК разрываются

::024::Топоизомераза (ДНК-гираза)

~не позволяет одноцепочечным участками ДНК вновь соединиться в двойную спираль

~соединяет одноцепочечные участки ДНК в двойную спираль

~фермент, который  раскручивает цепи ДНК в точке инициации репликации

~снимает возникающую суперскрученность в нераскрученной части ДНК 

~метилирует ДНК

::025::ДНК-полимераза

~осуществляет процесс восстановления поврежденных участков ДНК

~осуществляет процесс вырезания интронов в молекуле ДНК

~осуществляет разрезание ДНК 

~осуществляет процесс трансляции

~осуществляет синтез ДНК при репликации

::026::Праймаза

~фермент трансляции

~ДНК-лигаза

~фермент рестрикции

~РНК-полимераза

~фермент репарации

::027::РНК-праймер

~длинный фрагмент РНК величиной около 1000 нуклетидов

~одноцепочечный фрагмент РНК величиной около 10-20 нуклетидов

~зонд для идентификации наследственных заболеваний

~длинный фрагмент ДНК величиной около 1000 нуклетидов

~короткий фрагмент ДНК величиной около 10 нуклетидов

::028:: Синонимический вариант отстающей цепи

~запаздывающая

~ведущая

~двойная

~одинарная

~кольцевая

::029::Фрагменты Оказаки

~места прикрепления ДНК-полимеразы

~места разрезания ДНК рестриктазой

~короткие фрагменты (200-2000) на запаздывающей цепи

~некодирующие участки ДНК

~участки ДНК в виде сплошной линии

::030:: Синонимический вариант ведущей цепи

~запаздывающая

~лидирующая

~двойная

~одинарная

~кольцевая

::031::ДНК-лигаза

~фермент, соединяющий фрагменты ДНК в общую цепь

~фермент, соединяющий аминокислоты в последовательность после трансляции

~фермент, соединяющий нуклеотиды в последовательность иРНК во время транскрипции

~фермент, расплетающий молекулу ДНК

~белок, разъединяющий в общую полинуклеотидную цепочку ДНК после репликации

::032::Урацил

~моносахарид

~полисахарид

~азотистое основание РНК

~остаток фосфорной кислоты

~азотистое основание ДНК

::033:: Процесс транскрипции осуществляется в

~ядре

~митохондриях

~цитоплазме

~лизосомах

~комплексе Гольджи

::034::Транскрипция

~процесс точного самовоспроизведения молекул нуклеиновых кислот

~считывание информации с ДНК в последовательность короткоживущих иРНК

~процесс восстановления поврежденных участков ДНК

~процесс вырезания интронов в молекуле ДНК

~разрезание ДНК по определенным нуклеотидным последовательностям

::035::РНК-полимеразы

~ферменты, под влиянием которых цепи ДНК разъединяются (раскручиваются) в точке инициации репликации

~белки, снимающие суперскрученность в нераскрученной части ДНК 

~мутагены, под влиянием которых цепи ДНК разрываются

~ферменты, осуществляющие транскрипцию в направлении 5'-3'

~ферменты, осуществляющие трансляцию в направлении 3'-5'

::036::Матричная цепь ДНК 3'-5'

~цепь иРНК, служит для синтеза аминокислотной последовательности

~цепь ДНК, служит для синтеза и-РНК

~цепь, с которой не происходит считывания информации при транскрипции

~цепь, с которой происходит считывание информации при трансляции

~цепь РНК, которая служит для синтеза ДНК

::037::Промотор

~участок ДНК символизирующий окончание траскрипции

~участок иРНК инициирующий трансляцию

~место разрезания ДНК рестриктазой

~структура, доставляющая аминокислоты к месту биосинтеза белка

~участок гена инициирующий транскрипцию

::038::«ТАТА-бокс» 

~участок промотора перед геном

~участок ДНК символизирующий окончание траскрипции

~участок иРНК инициирующий трансляцию

~структура, доставляющая аминокислоты к месту биосинтеза белка

~геном боксёра

::039::Интроны

~места прикрепления ДНК-полимеразы

~не содержащие информацию отрезки ДНК в структурной части гена у эукариот

~участки ДНК символизирующие окончание траскрипции

~белки, принимающие участие в сборке рибосом 

~содержащие информацию отрезки ДНК в структурной части гена у эукариот

::040::Экзон

~белки, принимающие участие в сборке рибосом 

~участки ДНК символизирующие окончание траскрипции

~места прикрепления ДНК-полимеразы

~не содержащие информацию отрезки ДНК в структурной части гена у эукариот

~содержащие информацию отрезки ДНК в структурной части гена у эукариот

::041::Первичный транскрипт (про-мРНК)

~РНК, содержащая промотор и ген

~РНК, содержащая промотор, ген и терминатор

~РНК, содержащая интроны и экзоны

~РНК, содержащая ген и терминатор

~РНК, содержащая только интроны

::042::Сплайсинг

~процесс удаления из про-мРНК экзонов

~процесс удаления из про-мРНК интронов

~процесс удаления из про-мРНК промотора

~процесс удаления из про-мРНК промотора и терминатора

~считывание информации с ДНК

::043::КЭП (метилированный гуанин)

~присоединяется перед выходом из ядра к начальной (5') части и-РНК

~присоединяется к теломерным участкам хромосомы

~присоединяется к центромерным участкам хромосомы

~символизирует окончание транскрипции

~отсоединяется перед входом в ядро с начальной (5') части и-РНК

::044::Поли-А хвост

~100-200 остатков аденина присоединяется к 5'-концу иРНК

~100-200 остатков аденина присоединяется к 3'-концу иРНК

~теломерный участок хромосомы

~место синтеза РНК-праймера при репликации

~примерно 20 остатков аденина присоединяется к 5'-концу иРНК

::045::Зрелая иРНК

~промотор, экзоны и терминатор

~промотор, экзоны, интроны и терминатор

~КЭП, экзоны и поли-А хвост

~КЭП, промотор, экзоны, интроны и терминатор

~интроны, экзоны, КЭП и поли-А хвост

::046::Один ген - один белок

~закономерность, предложенная Г. Менделем в экспериментах на горохе

~закономерность, предложенная Дж. Уотсоном и Ф. Криком при открытии структуры молекулы ДНК

~установленная закономерность, при которой один ген кодирует один белок

~закономерность, предложенная К. Мюллисом при открытии ПЦР

~закономерность, при которой, мутация приводит к потере метаболической активности нескольких ферментов (белков)

::047::Генетический код

~система записи наследственной информации в молекулах ДНК и РНК

~система шифрования информации при секвенировании ДНК

~процесс генетической детерминации электрофоретических спектров

~способ анализа родословных

~система записи математических символов

::048::Кодон (триплет)

~три случайно взятых аминокислоты в белке

~три случайно взятых нуклеотида в ДНК 

~три рядом расположенных гена

~три рядом стоящих аминокислоты, кодирующих один нуклеотид

~три рядом стоящих нуклеотида, кодирующих одну аминокислоту

::049::Стоп-кодон

~теломерный участок хромосомы

~место разрезания ДНК рестриктазой

~тринуклеотид в информационной РНК, сигнализирующий об окончании синтеза белка

~место начала транскрипции

~нуклеотид в информационной РНК, сигнализирующий о начале синтеза полипептида

::050::Основные свойства генетического кода

~внушительность, консервативность, моногенность, неопределенность, избыточность

~решимость, непоколебимость, полигенность, высокая емкость, неоднозначность

~триплетность, экспрессивность, пенентрантность, вырожденность

~обобщенность, консервативность, моногенность, неадекватность, универсальность

~триплетность, неперекрываемость, колинеарность, универсальность, вырожденность

::051::Трансляция

~процесс биосинтеза белка по матрице иРНК, который протекает на рибосомах

~процесс переписывания информации в иРНК по матрице ДНК

~процесс исправления ошибок в ДНК

~разрезание ДНК

~процесс биосинтеза белка по матрице кДНК, который протекает в ядре

::052::Транспортные РНК (тРНК)

~переносят информацию от ядра к шероховатому ЭПР

~приносят аминокислоты к месту синтеза белка (к рибосомам)

~разрезают ДНК по сайтам узнавания

~входят в состав рибосом

~переносят нуклеотиды к рибосомам и участвуют в процессе синтеза ДНК

::053::Акцепторный триплет ЦЦА

~к нему присоединяется специфическая аминокислота

~к нему присоединяется ДНК-полимераза

~к нему присоединяется РНК-полимераза

~символизирует окончание транскрипции

~триплет тРНК, соответствующий комплементарному кодону в иРНК

::054::Антикодон

~к нему присоединяется специфическая аминокислота

~символизирует окончание транскрипции

~триплет тРНК, соответствующий комплементарному кодону в иРНК

~символизирует окончание трансляции

~место прикрепления РНК-полимеразы

::055::Рибосомы

~клеточные органеллы, на которых происходит наработка АТФ для клетки

~клеточные органеллы, на которых протекает процесс биосинтеза белка

~неклеточные органеллы, на которых протекает процесс биосинтеза углеводов

~неклеточные включения, выполняющие запасающую функцию

~неклеточные органеллы, на которых протекает процесс биосинтеза липидов

::056::Рибосомная РНК (р-РНК)

~служит каркасом рибосом и способствует связыванию иРНК с рибосомой в ходе синтеза белка

~переносит информацию из ядра на шероховатый ЭПР

~входит в состав клеточной мембраны

~служит каркасом эндоплазматического ретикулума

~переносит аминокислоты к рибосомам и участвует в процессе биосинтеза белка

::057::Единица Сведберга (S) характеризует

~длину молекулы ДНК приходящуюся на один виток

~скорость седиментации при центрифугировании

~размер промотора

~молекулярную массу рибосом

~размер субъединиц рибосом

::058::Аминоацил-тРНК-синтетаза

~фермент, восстанавливающий разрывы в молекуле ДНК

~фермент, разрезающий ДНК по сайту узнавания

~фермент, синтезирующий тРНК

~фермент, осуществляющий  присоединение аминокислоты к своей тРНК

~белок, дезактивирующий свободные аминокислоты и присоединение их к тРНК

::059::Аминоацил-тРНК (аа-тРНК)

~образуется в результате присоединения к тРНК амино-группы

~образуется в результате транскрипции

~переносит инфомацию о гене из ядра на шероховатый ЭПР

~образуется в результате разрыва связи аминоацил-тРНК-синтетазы с определенной аминокислотой, а затем дезактивированная с помощью АТФ аминокислота присоединяется к аденину акцепторного триплета ЦЦА тРНК

~ активированная с помощью АТФ аминокислота, присоединенная к своей тРНК 

::060::Инициация трансляции

~процесс восстановления молекулой ДНК двухцепочечного вида после денатурации

~начало процесса репликации

~присоединение иРНК к малой субъединице рибосомы 

~отсоединение малой субъединицы рибосомы с соответствующего центра связывания на иРНК

~подготовка клетки к делению

::061::Кодон инициации АУГ

~стоп-кодон

~служит сигналом инициации трансляции, к нему присоединяется первая тРНК

~сигнал окончания трансляции

~сигнал окончания транскрипции

~сигнал инициации транскрипции

::062::Элонгация трансляции

~превращение ДНК из двухцепочечного вида в одноцепочечный

~присоединение к ДНК полимеразы

~удлинение полипептидной цепи путем присоединения аминокислот

~сшивка фосфодиэфирных связей в молекуле ДНК после разрыва

~укорочение нуклеотидной цепи путем убавления нуклеотидов

::063::Терминация трасляции

~прекращает синтез белка при поступлении в рибосому стоп-кодона

~препятствует синтезу белков к клетке

~останавливает клеточный цикл клетки

~запускает апоптоз

~активизирует дальнейшую элонгацию цепи.

::064::Пептидилтрансфераза - фермент, который 

~соединяет предшествующую аминокислоту с вновь поступившей пептидной связью

~соединяет предшествующий нуклеотид с вновь пришедшим при транскрипции

~определяет уменьшение рН в клетке

~защищает белок от пептидаз

~отсоединяет вновь пришедшую аминокислоту

::065::Аминоацильный центр

~место прикрепления КЭПа к иРНК

~место синтеза белка в клетке

~участок рибосомы, к которому присоединяется тРНК, несущая аминокислоту (амино-ацил-тРНК)

~структура митохондрий

~большая субъединица рибосомы

::066::Пептидильный центр

~место прикрепления КЭПа к иРНК

~малая субъединица рибосомы

~место синтеза АТФ в митохондриях

~место сборки рибосом к клетке

~место связывания тРНК с растущим полипептидом на рибосоме

::067::Пептидная связь

~NH-NH

~CO-NH

~O-H

~COOH-NH

~СООН-COOH

::068::Четыре структуры белка

~1, 2, 3, 4

~первичная, вторичная, третичная и четвертичная

~A, B, C, D

~простая, нормальная, сложная, очень сложная

~А, Т, Г, Ц

::069::Четвертичная структура белка

~несколько белковых субъединиц объединенных в единый функциональный комплекс

~несколько полипептидных цепей с первичной структурой обьединенных с белками-гистонами

~три полипептидные цепи с первичной структурой объединенные в единый комплекс

~две полипептидные цепи с первичной структурой объединенные в единый комплекс

~четыре полипептидные цепи с первичной структурой объединенные в единый комплекс

::070::Исправление мутационных повреждений генов в ДНК называется

~репликация

~репарация

~реверсия

~реконструкция

~трансформация

::071::Трансверсия - мутация, в результате которой в ДНК происходит

~замена пуринового основания на пиримидиновое, и наоборот

~перенос участка хромосомы в новое положение

~сдвиг рамки считывания

~поворот участка хромосомы на 180º

~вставка новых нуклеотидов

::072::Какова  комплементарная цепь для этой ДНК: ТАГАЦТГГТА

~АУЦУГАЦЦАУ

~АТЦТГАЦЦАТ


~ТАГАЦТГГТА

~АТЦТАГЦЦАТ

~ТУГУЦТГГТУ

::073::Участок молекулы ДНК имеет строение 3’ГГЦ-ААЦ-ТТА5’. Какое строение имеет комплементарная ей и-РНК?

~5’ЦЦГ-УУГ-ААУ3’

~3’УУГ-ТТЦ-ААТ5’

~5’ЦЦГ-ААУ-УУГ3’

~3’ГГЦ-УУТ-ААУ5’

~5’ГГЦ-ААЦ-ТТА3’

::074::Молекула иРНК имеет строение: 5’УГУ-ЦАА-УЦА-УГА3’ Какое строение имеет комплементарная ей цепочка ДНК?

~5’ЦТЦ-ГУУ-ЦГУ-ЦТУ3’

~5’ТЦТ-АГГ-ТАГ-ТЦГ3’

~3’АЦА-ГТТ-АГТ-АЦТ5’

~5’АГА-ГТТ-УГУ-АГТ3’

~5’ТЦТ-ГУУ-ТГУ-ТЦУ3’

::075::Если в ДНК 1500 цитозиновых нуклеотидов, которые составляют 15%, сколько  других нуклеотидов в этой ДНК

~Г-1500, А-5000, Т-5000

~Г-1500, А-3500, Т-3500

~Г-5000, А-1500, Т-1500

~Г-1500, А-3500, Т-1500

~Г-3500, А-3500, Т-3500

::076::Если в ДНК 1500 цитозиновых нуклеотидов и они составляют 15%, то какова длина этой ДНК

~8000 н.п.

~3700 н.п.

~1000 н.п.

~5000 н.п.

~10000 н.п.

::077::При  каком типе  репликации ДНК  каждая  из  ее  цепей  становится матрицей для синтеза новой цепи?

~аналогичный

~полуконсервативный 

~идентичный

~дисперсный

~консервативный

::078::С  помощью  какого  фермента  осуществляется  раскручивание спирали ДНК и разделение ее на две нити при репликации?

 ~РНК-полимераза 

~хеликаза

~лигаза

~рестриктаза

~ДНК-полимераза 

::079::Как называется способность клеток к исправлению повреждений в молекулах ДНК?

~транскрипция 

~репарация

~репликация

~трансдукция

~трансформация 

::080::Повреждение  ДНК  ликвидируется  с  помощью  специфических ферментов 

~транскрипции

~мутации

~репараз

~обратной транскрипции

~репликации

::081::Ультрафиолетовые лучи  обусловливают  возникновение  в ДНК пиримидиновых димеров. Укажите их

 ~аденин и тимин

~гуанин и тимин 

~тимин и цитозин 

~гуанин и цитозин

~аденин и гуанин

::082::Транскрипция – это

~одна из форм обмена генетической информацией 

~процесс считывания генетической информации с ДНК на иРНК

~процесс синтеза белка по матрице иРНК, выполняемый рибосомами 

~мутация, при которой в цепи ДНК происходит замена пуриновых оснований

~транспорт аминокислот тРНК 

::083::Трансляция – это

~процесс синтеза белка по матрице и РНК, протекающий на рибосомах 

~одна из форм обмена генетической информацией

~процесс считывания генетической информации с ДНК на иРНК

~мутация, возникшая в процессе биосинтеза белка

~транспорт аминокислот тРНК

::084::С  нарушением  какого  процесса  связана  неспособность  ферментных  систем  восстанавливать  повреждения  наследственного  аппарата клеток?

~генная конверсия

~рекомбинация ДНК

~репарация ДНК

~генная комплементация

~редупликация ДНК

::085::Какой  именно  процесс  будет  изменён  у  больных  пигментной ксеродермой (нарушение эксцизионной репарации)?

  ~вырезание интронов и соединение экзонов 

~синтез и-РНК

~синтез первичной структуры белка

~созревание и-РНК

~восстановление молекулы ДНК

::086::Матрицей для синтеза одной молекулы иРНК при транскрипции у бактерий служит

~участок одной из цепей ДНК

~вся молекула ДНК

~целиком одна из цепей молекулы ДНК 

~цепь молекулы ДНК без интронов

~цепь молекулы ДНК без экзонов

::087::Какое строение будет иметь про-иРНК у эукариот?

~интрон-интрон-экзон

~экзон-интрон-экзон

~экзон-экзон-интрон

~интрон-интрон

~экзон-экзон

::088::Последовательность аминокислот в молекуле  гормона инсулина кодируется

~последовательностью структурных генов

~количеством и последовательностью азотистых оснований ДНК 

~последовательностью нуклеотидов в экзонных участках гена

~определенным чередованием экзонных и интронных участков

~количеством и последовательностью нуклеотидов в интронных участках гена. 

::089::Как  называется  процесс  синтеза  иРНК  по матрице ДНК?

~репликация

~элонгация

~трансляция

~транскрипция

~терминация

::090:: Процесс транскрипции у эукариот осуществляется в

~ядре

~митохондриях

~цитоплазме

~лизосомах

~комплексе Гольджи

::091::Синтез иРНК идет на матрице ДНК по принципу комплементарности.  Какие  кодоны  иРНК  будут  комплементарны  триплетам ДНК 3’АТГ-ЦГТ5’?

~5’АУГ-ЦГУ3’

~5’УАЦ-ГЦА3’

~5’АТГ-ЦГТ3’

~5’УАГ-ЦГУ3’

~5’ТАГ-УГУ3’

::092::Транскрипция  прекращается  после того  как  РНК-полимераза, передвигаясь  по  ДНК,  достигает участка который называется

 ~оператор

~репрессор

~регулятор

~терминатор

~стоп-кодон 

::093::Участок ДНК между инициирующим и стоп-кодонами –

~промотор

~оператор

~структурная часть гена

~сайленсер

~энхансер

::094::Сколько нуклеотидов кодирует одну аминокислоту?

~1

~2

~3 

~4

~5

::095::Стартовым кодоном является

~ГГГ

~УУУ

~ААА

~АУГ

~ЦЦЦ

::096::Генетический код

~моноплетен

~диплетен

~триплетен

~тетраплетен

~пентаплетен

::097::Сколько триплетов если нуклеотидов  четыре?

~14

~60

~64

~104

~204

::098::Сколько в генетическом коде стоп-кодонов?

~1

~2

~3 

~4

~5

::099::Сколько в гене интронов, если экзонов 8?

~5

~6

~7

~8

~9

::100::Интроны встречаются в геномах 

~Homo sapiens
~Agrobacterium tumefaciens 

~Escherichia coli 

~Thermus aquaticus
~Bacillus turingiensis
::101::Геном – это

~вся ДНК в гаплоидном наборе хромосом данного вида

~участок молекулы ДНК, несущий информацию об одном белке

~совокупность хромосом организма

~название международного проекта по молекулярной биологии

~место локализации хромосом

::102::Протеом -

~совокупность генов организма

~совокупность всех белков организма

~совокупность всех аминокислот организма

~совокупность ферментов организма

~участок молекулы ДНК, несущий информацию об одном белке

::103::Нуклеотидная последовательность генома вируса SV-40 составляет

~1245 н.п.

~2543 н.п.

~3896 н.п.

~4876 н.п.

~5224 н.п.

::104::Болезнь «корончатые галлы» у растений вызвана

~Ті-плазмидой бактерии Agrobacterium tumefaciens
~рестриктазой EcoRI из бактерии Escherichia coli
~искусственной плазмидой pBR322, созданной Ф. Боливаром и Р. Родригесом

~плазмидой pUC18

~саркома вирусом SV40

::105::Нуклеотидная последовательность митохондриального генома человека (мт- ДНК) составляет

~11389 н.п.

~14277 н.п.

~15365 н.п.

~16659 н.п.

~18908 н.п.

::106::Метод полимеразной цепной рекции (ПЦР-амплификации)  фрагментов ДНК in vitro был разработан

~К. Мюллисом 

~Дж. Уотсоном и Ф. Криком

~Р. Холли и Г. Кораной

~Г. Темином и Д. Балтимором

~А. Максамом и У. Гилбертом

::107::Международный консорциум по секвенированию генома человека  создан

~в 1900 г.

~в 1953 г.

~в 1927 г.

~в 1990 г.

~в 1978 г.

::108::В 1990 г. предпринята первая попытка генотерапии для лечения

~комбинированного иммунодефицита (ADA) у трехлетней девочки Ашанти де Силва

~серповидно-клеточной анемии у пятилетней девочки Ашанти де Силва

~прогерии у шестилетнего мальчика Андрэа Хопкинса

~муковисцидоза у семилетней девочки Брайан Дженинкс

~лейкимии у 56-летнего мужчины Адама Смита

::109::В 1992 г. впервые начали выращивать в промышленных масштабах трансгенный табак, устойчивый к насекомым

~в Китае

~в США

~в Германии

~в Японии

~в Бразилии

::110::Первое трансгенное растение, предназначенное для употребления в пищу было

~картофель «Голд» устойчивый к каларадскому жуку

~кукуруза «Торнадо» устойчивая к кукурузному мотыльку

~помидор «Флавр-Савр» с длительным сроком хранения

~соя «Раундап» устойчивая к гербициду глифосату

~яблоки «Стоун» с длительным сроком хранения

::111::Полное секвенирование генома человека было завершено

~в 2001 г.

~в 1983 г.

~в 2005 г.

~в 1990 г.

~в 1978 г.

::112::Размер генома человека

~3,2 млн. п. н.

~3,2 тыс. п. н.

~3,2 млрд. п. н.

~32 млрд. п. н.

~32 тыс. п. н.

::113::Размер генома мыши

~2,2 млн. п. н.

~2,2 тыс. п. н.

~3,2 млрд. п. н.

~2,2 млрд. п. н.

~22 тыс. п. н.

::114::Размер генома нематоды Caenorhabiditis elegans
~80 млн. п. н.

~800 тыс. п. н.

~8 млрд. п. н.

~2,2 млрд. п. н.

~8 тыс. п. н.

::115::Размер генома арабидопсиса

~80 млн. п. н.

~800 тыс. п. н.

~8 млрд. п. н.

~2,2 млрд. п. н.

~8 тыс. п. н.

::116::Размер генома дрозофилы

~80 млн. п. н.

~175 млн. п. н.

~8 млрд. п. н.

~1,75 млрд. п. н.

~175 тыс. п. н.

::117::Фермент ДНК-лигазу открыли

~Г. Мендель в 1900 г.

~Дж. Уотсон в 1953 г.

~Г. Мёллер в 1927 г.

~Э. Тейтум в 1941 г.

~М. Геллер, Б. Вейс и С. Рихардсон в 1966 г.

::118::Лауреаты Нобелевской премии 1978 г. за открытие фермента - рестриктазы

~М. Геллер, Б. Вейс и С. Рихардсон

~Дж. Уотсон и Ф. Крик

~В. Арбер, Д. Натанс и X. Смит

~Г. Темин и Д. Балтимор

~П. Берг и Г. Бойр

::119::Какой прибор осуществляет процесс определения нуклеотидных последовательностей?

~pH-метр

~секвенатор

~дозиметр

~мультиметр

~центрифуга

::120::Направление исследований  изучающее совокупность белков и их взаимодействия в живых организмах 

~это физиология

~это анатомия

~это морфология

~это геномика

~это протеомика 

::121::Количество генов у человека (Homo sapiens)

~100 000

~20 000

~45 000

~15 000

~32 000

::122::Количество генов у плодовой мушки (Drosophila melanogaster)

~13 000

~20 000

~25 000

~32 000

~50 000

::123::Количество генов у арабидопсиса (Arabidopsis thaliana)

~25 000

~13 000

~35 000

~10 000

~40 000

::124::Количество генов у круглого червя (Caenorhahditis elegans)

~10 000

~12 000

~25 000

~19 000

~33 000

::125::Количество генов у пекарских дрожжей (Saccharomyces cerevisiae)

~21 000

~15 000

~10 000

~7 300

~6 100

::126::В чем измеряется размер генома?

~в килограммах

~в метрах

~в литрах

~в нуклеотидных парах (н.п.)

~в вольтах

::127::Кто был инициатором проекта «Геном человека»?

~Г. Мендель

~Дж. Уотсон

~Б. Гейтс

~Дж. Буш  

~К. Мюллис

::128::Плазмида – это

~самореплицирующаяся кольцевая молекула ДНК бактерий 

~фермент, разрезающий молекулу ДНК 

~точка начала транскрипции 

~место протекания процесса трансляции 

~фермент, сшивающий фрагменты ДНК 

::129::Каков размер гена кодирующего белок из 1000 аминокислот?

~1000

~2000

~3000

~4000

~5000

::130::Каков размер белка, если ген содержит 6000 нуклеотидов?

~1000

~2000

~3000

~4000

~5000

::131::Аннотированный  банк  молекулярно-генетических данных

~Google

~GenBank

~Яndex

~mail.ru 

~tut.by 

::132::Определение взаимного соответствия нуклеотидов или аминокислотных остатков в последовательностях

~секвенирование

~взвешивание

~прочтение

~амплификация

~выравнивание

::133::Идентификация всех генов и кодируемых белков, мобильных элементов и семейств повторов в просеквенированном геноме

~аннотация генома

~электрофорез

~секвенирование

~ПЦР

~ПДРФ

::134::Структурное сходство групп сцепления генов у организмов разных биологических видов

~конвергенция

~синтения

~ароморфоз

~параллелизм

~идилия

::135::Что такое репортерный ген?

~ген, извлеченный из корреспондента

~ген транскрипции

~ген трансляции

~ген репликации

~ген, позволяющий проверить экспрессию встроенного фрагмента ДНК

::136::Максимальным по размерам (240 млн. н.п.) в геноме человека является ген

~гемоглобина

~аденозиндезаминазы

~дистрофина

~фактора VIII свертываемости крови

~актинина

::137::Размер гена инсулина человека составляет

~1,4 млн. н.п.

~1400 н.п.

~14000 н.п.

~14 млн. н.п.

~140 млн. н.п

::138::Особые последовательности в ДНК, способные удаляться и встраиваться в случайное место на ДНК

~мобильные генетические элементы (транспозоны)

~гены

~аллели

~теломеры

~центромеры

::139::Количественный предел возможных делений клетки называется

~клеточным циклом

~барьером Хейфлика

~бритвой Оккама

~законом Мерфи

~митозом

::140::Сколько генов в геноме Микоплазмы (Mycoplasma genitalium)?

~125

~250

~525

~750

~1000

::141::Перенос генов с помощью Ti-плазмид бактерий Agrobacterium tumifaciens 

~эффективен только для бактерий

~эффективен только для животных

~эффективен для однодольных и двудольных растений

~эффективен только для однодольных растений

~эффективен только для двудольных растений

::142::Баллистический метод переноса генов

~не эффективен для растений

~эффективен только для животных

~эффективен для растений (в основном, однодольных)

~эффективен только для бактерий

~эффективен только для вирусов

::143::При встраивании чужеродного гена в геном растений используют следующий репортерный ген 

~ген устойчивости к канамицину

~ген устойчивости к гербицидам

~ген устойчивости к инсектицидам

~ген инсулина

~ген интерферона

::144::Какое растение впервые было наделено устойчивостью к гербициду Roundup генно-инженерным методом 

~кукуруза

~соя

~хлопок

~картофель

~томат

::145::Ген bt токсина (Bacillus turingiensis) применяется генными инженерами 

~для ускорения синтеза хлорофилла в листьях

~для ускорения роста растений 

~для синтеза в растении бета-каротина

~для наделения растений устойчивостью к гербицидам

~для борьбы с насекомыми вредителями

::146::В каком методе секвенирования используется дидезоксинуклеотидтрифосфаты?

~в полимеразной цепной реакции

~в секвенировании по Сэнгеру (ферментативный метод)

~в секвенировании по Максаму-Гилберту (метод химической деградации)

~в репликации

~в транскрипции

::147::Каков процент структурных генов в геноме Escherichia coli?

~5

~10

~15

~20

~50

::148::Каков процент структурных генов в геноме человека?

~5

~10

~15

~20

~50

::149::Какие ферменты будут эффективно разрезать ДНК на фрагменты?

~рестриктазы

~лигазы

~полимеразы

~фосфотазы

~дегидрогеназы

::150::Опероны присутствуют в геноме?

~ Escherichia coli

~Mus musculus

~Homo sapiens

~Felis catus

~Canis familiaris

::151::При какой температуре протекает первый этап ПЦР-амплификации?  

~95 

~74

~60

~30

~10

::152::При какой температуре протекает второй этап ПЦР-амплификации?  

~95 

~72

~60

~30

~10

::153::При какой температуре протекает третий этап ПЦР-амплификации?  

~95 

~72

~60

~30

~10

::154::Нуклеотидная последовательность генома Escherichia coli составляет

~4600 н.п.

~4,6 тыс. н.п.

~4,6 млн. н.п.

~46 тыс. н.п.

~460 тыс. н.п.

::155::Максимальный размер генома необходимый для жизни

~100-150

~150-200

~250-350

~350-400

~400-500

::156::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::157:: Метод позволяющий качественно и количественно определять присутствие целевой ДНК в образце
~секвенирование
~Саузерн-блоттинг
~гель-электрофорез
~ ПЦР в реальном времени
~хроматография
::158::Трисомия по 21 хромосоме – это
~синдром Патау
~синдром «кошачьего крика»
~синдром Дауна
~синдром Клейнфельтера
~синдром Шершевского-Тернера
::159::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::160::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::161::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::162::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::163::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::164::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::165::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::166::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::167::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::168::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::169::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::170::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::171::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::172::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::173::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::174::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::175::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::176::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::177::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::178::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::179::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::180::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::181::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::182::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::183::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::184::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::185::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::186::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::187::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::188::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::189::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::190::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::191::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::192::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::193::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::194::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::195::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::196::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::197::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::198::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::199::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
::200::Первый автоматический ДНК-секвенатор был разработан

~фирмой Celera Genomisc (США)

~в лаборатории молекулярной генетики Кембриджского университета

~фирмой Applied Biosystems (США)

~Международным консорциумом по секвенированию генома человека

~в Институте цитологии и генетики СО РАН (Россия)
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